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顶复门原虫类枯草杆菌蛋白酶SUB1的研究进展*
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【摘要】 类枯草杆菌蛋白酶-1(subtilisin-like
 

protease,SUB1)是一种绝大多数顶复门原虫所必需的蛋白酶,SUB1广泛

参与顶复门原虫的粘附、入侵、复制和逸出等多个生命活动。研究发现,SUB1属于丝氨酸蛋白酶家族,催化结构域保守,

具有高度的专一性,并与虫体的运动和毒力相关。本文对已发现的顶复门原虫类枯草杆菌蛋白酶SUB1的结构和功能

做一综述。
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【Abstract】 The
 

subtilisin-like
 

protease-1
 

is
 

a
 

essential
 

protease
 

for
 

the
 

majority
 

of
 

apicomplexa,and
 

SUB1
 

is
 

widely
 

in-

volved
 

in
 

multiple
 

life
 

activities,including
 

adhesion,invasion,replication
 

and
 

egress.
 

According
 

to
 

previous
 

research,the
 

SUB1
 

is
 

a
 

serine
 

protease
 

that
 

has
 

highly
 

specific
 

catalytic
 

domain
 

and
 

associated
 

with
 

motility
 

and
 

virulence
 

of
 

the
 

para-
sites.

 

We
 

summarizes
 

the
 

structure
 

and
 

function
 

of
 

SUB1
 

in
 

Apicomplexa.
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***顶复门 原 虫 是 一 类 专 性 细 胞 内 寄 生 原 虫,包 括 疟 原 虫

(Plasmodium)、弓形虫(Toxoplasma)、隐孢子虫(Cryptospo-
ridium)、新孢子虫(Neospora)及艾美耳球虫(Eimeria)等[1]。

多数顶复门原虫能够引起人和动物严重疾病,给人和动物的健

康造成危害,给养殖业造成经济损失[2]。

顶复门原虫对宿主细胞的粘附、入侵是其致病的关键,虽

然宿主类型不同,但其入侵机制非常相似,原虫入侵依赖于顶

端细胞器蛋白的连续分泌[3],包括微线体蛋白、棒状体蛋白和

致密颗粒蛋白。多数蛋白需经蛋白酶修饰或加工使其功能域

展现或活性位点形成,蛋白才能发挥功能[4]。因此,蛋白酶在

弓形虫入侵宿主细胞、逃避宿主免疫机制、参与细胞分化和调

节致病机制中发挥重要作用[5-6]。蛋白酶对蛋白水解过程是入

侵宿主细胞、蛋白质组装、运输以及从宿主细胞排出所必需

的[7],这些蛋白质中有许多是由丝氨酸蛋白酶加工的,其特征

是在活性位点上存在一个保守的丝氨酸残基,丝氨酸蛋白酶抑

制剂已被证明可以阻断弓形虫[8]和疟原虫[9-10]以及隐孢子

虫[11]的入侵,细胞内发育或逸出,这表明了这些蛋白酶在介导

感染中的重要性。

类枯草杆菌蛋白酶(subtilisin-like
 

protease,SUB)是一种

丝氨酸蛋白酶,最初是以无活性的前蛋白形式存在,一般由信

号肽、前肽结构域(前结构域)和催化结构域组成。在信号肽裂

解后,前结构域被自催化裂解,但仍保持非共价键结合,并作为

正确折叠和成熟活性酶的分子内伴侣[12],前结构域通常是它

们同源酶的有效和选择抑制剂[13]。虽然SUB在功能上具有多

样性,但一般在分泌运输系统和细胞外分泌中发挥作用。SUB
催化三联体残基以保守的 Asp-His-Ser

 

排列,并且这些残基周

围拥有易于识别的序列[14]。在寄生虫中,SUB与毒力有关,在
虫体入侵宿主细胞的过程中发挥了重要作用,主要参与膜表面

糖蛋白、生长因子、血液凝集相关酶、补体酶类等多种蛋白的加

工成熟,也可水解外源蛋白提供自身所需。

1 疟原虫SUB1的研究进展

疟原虫生活史包括人体内的无性繁殖和蚊体内的有性繁

殖两个阶段。疟疾的所有临床表现都是由疟原虫在红细胞内

的增殖引起的,其临床特征包括间歇性发热、呕吐、疲劳和因红

细胞损伤引起的头痛。大力推行的预防措施和各种抗疟药物

的广泛使用大大降低了疟疾的发病率和死亡率,但迄今为止,
该疾病在世界范围内仍然每天造成2

 

000人死亡[15]。
恶性疟原虫在红细胞内进行裂体增殖周期约36-48

 

h,大
量裂殖子从红细胞释放的过程称为逸出。逸出这一过程受到

蛋白酶的调节,起到关键作用的是钙依赖性丝氨酸蛋白酶(Pf-
SUB1),在所有已知的疟原虫属基因组中都发现了PfSUB1同

源基因。
在恶性疟原虫中,已经发现了两种SUB,分别是PfSUB1

和PfSUB2[16-17]。PfSUB1具有SUB序列保守残基[18],包括
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Asp374,His430 和 Ser608,氧 阴 离 子 残 基 Asn522,以 及 Gly606,

Thr607 和Pro612。PfSUB1在裂殖子发育的后期表达,最初以酶

原形式存在,至少经历两次蛋白水解后发挥作用[19]。首先,Pf-

SUB1自催化裂解形成p54(54
 

ku),然后在天冬氨酸蛋白酶X
介导下形成成熟的p47(47

 

ku),并集中在致密颗粒中[20]。利

用敲除PfSUB1基因的疟原虫感染红细胞,发现虫体不能逸

出,究其原因是敲除PfSUB1的疟原虫无法破坏PV和红细胞

膜,因此PfSUB1在虫体入侵细胞中发挥作用[21]。

PfSUB1具有高度有限的底物特异性,包括裂殖子表面蛋

白和可溶性PV蛋白(SERA)[22]。更好地了解PfSUB1的功

能、酶学和特异性,以及筛选PfSUB1内源性抑制剂,有助于开

发基于PfSUB1特异性抑制剂的抗疟新疗法。

2 弓形虫SUB1的研究进展

弓形虫病是由刚地弓形虫引起的一种常见的寄生虫病,大

多数患者没有临床症状或症状轻微,而免疫功能低下的人可能

出现严重症状如危及生命的脑炎,发育中的胎儿出现流产、死
胎等症状[23]。

Mille等[24]利用疟原虫SUB的催化区域序列对弓形虫

EST文库进行同源性搜索,得到弓形虫SUB的DNA片段,设

计引物,利用弓形虫 RH 株cDNA文库进行基因扩增,获得

TgSUB1基因序列。通过对该基因序列进行蛋白结构分析可

知,TgSUB1含795个氨基酸残基,分子量8.491
 

6
 

ku,等电点

为5.15,是一种丝氨酸蛋白酶。利用能够有效识别 TgSUB1
的PfSUB1抗血清对TgSUB1进行免疫荧光定位,结果显示荧

光集中于虫体尖端,通过GPI锚着与虫体胞膜连接;免疫电镜

分析TgSUB1定位于微线体,以钙离子依赖的方式从虫体的微

线体分泌。

Miller等[24]的研究发现 TgSUB1能够连续被加工,Tg-

SUB1是一种120
 

ku的前蛋白,在内质网中,TgSUB1从120
 

ku的形式被快速裂解到90
 

ku形式,进而被分泌至微线体,在

微线体内发生二次加工,将90
 

ku的蛋白分解为82
 

ku和70
 

ku,最后分解为47
 

ku直至44
 

ku。当使用丝氨酸蛋白酶抑制

剂brefeldin
 

A可抑制TgSUB1由90
 

ku到82
 

ku的转化,提示

TgSUB1可能具有自身修饰功能。

有研究认为TgSUB1有可能参与虫体逸出过程中蛋白的

酶解加工[25]。通过TgSUB1基因缺失虫株进行功能和毒力的

研究发现,缺失TgSUB1基因虫株粘附和入侵效率显著下降,

并且无法进行正常的滑移运动。静脉感染小鼠结果显示,Tg-

SUB1基因缺失组相对于对照组,小鼠死亡时间推迟,提示Tg-

SUB1的表达对于弓形虫毒力是必须的[26]。

3 隐孢子虫CpSUB1的研究进展

隐孢子虫是一种感染肠道上皮细胞的顶复门原虫[27],通

过动物与人、人与人接触或者食用受污染的水或食物进行传

播,导致人类和动物腹泻[28]。免疫力良好的个体通常是无症

状或自限的[29],然而,免疫功能低下的患者(如艾滋病患者)感

染,有可能是致命的。

生物信息学分析显示,CpSUB1全长3
 

975
 

bp,编码1
 

324
个氨基酸,分子量约为147

 

ku,等电点为5.829
 

6。对其蛋白结

构预测,包含一个信号肽,信号肽位点在Cys23 和 Asn24 之间,

一个99-aa前肽结构域(Pro130 到 Tyr228)和291-aa肽酶S8催

化结构域(Lys288 到IIe578),CpSUB1的催化结构域包含保守的

催 化 三 联 体 残 基 Asp310,His366,Ser527 和 氧 阴 离 子 残 基

Asn459[10],与其他顶复门原虫SUB的同源性为38~45%[30-31]。

Wanyiri等[32]的研究克隆了CpSUB1基因,表达并纯化了

重组前域蛋白并制备了抗血清,CpSUB1前域的抗血清与隐孢

子虫裂解物的 Western
 

blot结果显示蛋白条带包括2条主带

(64
 

ku和48
 

ku)和2条次要条带(55
 

ku和30
 

ku),其分子量低

于预测的147
 

ku,提示CpSUB1是作为一种非活性的前蛋白合

成,然后经过翻译后加工成中间产物和成熟的酶。对隐孢子虫

感染的 HCT-8细胞提取 RNA 进行 RT-PCR分析显示,Cp-
SUB1在 HCT-8细胞感染过程中均有表达,免疫荧光显示该蛋

白定位于虫体顶端区域。由于前域蛋白通常是其同源酶的选

择性抑制剂,重组前域蛋白抑制gp40的蛋白酶活性和gp40/15
蛋白加工,提示CpSUB1可能是激活隐孢子虫蛋白酶活性和

gp40/15加工的候选基因。与对照蛋白相比,重组前域蛋白显

著抑制了 HCT-8细胞的感染,这表明CpSUB1在隐孢子虫感

染宿主细胞中发挥了重要作用,并提示该酶可能作为干预感染

的靶点。

虫体从宿主细胞的逸出以及再感染是完成顶复门原虫生

命周期的关键过程,CpSUB1是调控微小隐孢子虫从宿主细胞

逸出的关键酶[33]。Siezen等[18]的研究表明在体外感染12-20
 

h后,在逸出前CpSUB1表达量增加。在Nava等[33]的研究中,

首先确定了CpSUB1和CDPK5在整个无性感染阶段的表达模

式,然后通过改良的小干扰RNA(siRNA)方法确定了CpSUB1
和CDPK5的具体作用,并评估了CpSUB1对寄生虫生存能力、

宿主肠道感染和感染过程中裂殖子逸出的影响。通过使用

CpSUB1单链反义 RNA与 Argonaute蛋白结合,诱导了 Cp-
SUB1的沉默,CpSUB1的沉默并不影响虫体的运动和靶细胞

的入侵。然而,通过定量PCR和流式细胞技术,检测CpSUB1
的沉默导致体外释放的裂殖子比例下降了95%。相比之下,钙
依赖蛋白激酶CDPK5的沉默对逸出没有影响。CpSUB1是隐

孢子虫逸出的关键酶,并提示CpSUB1可能是未来疫苗研发和

药物开发的一个理想靶点。

4 结语

近年来的研究表明,SUB1蛋白是顶复门原虫入侵宿主细

胞的关键。SUB1在虫体入侵和发育中发挥重要作用,且可能

成为一个潜在的抗感染药物靶点或者疫苗候选分子。随着顶

复门原虫SUB的深入研究,将揭开SUB家族蛋白酶在虫体入

侵中更深层次的作用。因此,进一步挖掘并探索SUB的结构

与生物学功能,将推动顶复门原虫致病机制研究和抗感染疫苗

或潜在药物的研发。
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